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How to search and view lacZ reporter gene expression data 

 
1. From the Sanger Mouse Portal home page (http://www.sanger.ac.uk/mouseportal/), enter your tissue or organ of interest prefixed with 

“expression:” (e.g. expression:eye) into the Search field and click search: 
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2. This returns a list of genes in which lacZ reporter gene expression has been detected in the eye of at least one animal. 
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3. This list summarises the available data for each gene split into the following datasets that are populated (pink with white writing) when 
resources are available and grey when no information is available:

 
i. Gene Details 
ii. WTSI Phenotyping 
iii. Mice 
iv. IKMC Vectors and ES Cells 
v. DNA Clone Resources 

 
4. These data can be reviewed one gene at a time as follows.  Click on the first gene of interest e.g. Appl2.  This rolls down the gene specific 

information split into the above datasets.   

 

5. The WTSI Phenotyping panel presents the primary phenotyping data as a colour coded heat map style summary of all phenotyping data 
for that gene.  Data are grouped for presentation in two ways: 

i. As a Mammalian Phenotype (MP) Ontology Based Heatmap 
ii. As a Phenotyping Test Based Heatmap 
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6. To view the lacZ expression analysis data, open the Phenotyping Test Based Heatmap by clicking the bar of the same name.  Note this 
action causes the MP Ontology Based Heatmap to roll up. 

 

7. Adult lacZ Expression and Embryo lacZ Expression (E14.5) data are available when the associated heatmap cells are dark blue   
indicating that the test is complete and data/resources are available. 
 



Sanger Mouse Portal “How to” Guide 

5 

         

8. Clicking on the graph symbol    in the Adult lacZ Expression cell opens the web page on the Sanger Mouse Portal presenting an 
overview of the standard protocol used and describing the display criteria applied.  At the bottom of that page there are three roll down 
options 

i. Tick‐List 
ii. Images 
iii. Background LacZ Staining in Adults 
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9. Open the Tick‐List by clicking the bar of the same name.  This presents a tabulated view of expression data from individual mice (one 
column per mouse) processed for that mutant line.  Details of each mutant mouse are presented in rows 1‐4: 

i. Colony Name (row 1): Full name of the mouse colony including the ID of the ES cell clone from which it was derived  
ii. Genotype (row 2): Genotype of the animal that was phenotyped 
iii. Gender (row 3): Sex of the animal that was phenotyped 
iv. Age In Weeks (row 4): Age of the animal at the time of analysis 

10. The remaining rows summarise the result of the lacZ expression analysis for 41 tissues and organs assessed as part of the screen.  
Possible outcomes are lacZ present, absence, ambiguous or no data.  Note you may need to scroll down to see all contents of the table. 
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11. Open the Images by clicking the bar of the same name.  Note this action causes the Tick‐List to roll up.  Thumbnails of all available 
images are presented, annotated with the tissue, description, genotype and sex of the animal. 
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12. To view a larger version of any image, click the associated thumbnail image.  This opens a window that allows you to scroll

 through all available lacZ expression images and provides additional annotation including the age of the mouse and the 
adult Mouse Anatomy (MA) term used to describe the observed expression pattern. 
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13. Open the Background lacZ Staining in Adults by clicking the bar of the same name.  Note this action causes the Tick‐list and Image panels 
to roll up.  This page contains static content summarising the background lacZ staining that is routinely observed in wild type adult mice 
using this wholemount protocol.  This information is important when interpreting expression profiles. 
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14. Limited Embryo expression (E14.5 wholemount) is available via the Embryo lacZ Expression cell on the Phenotyping Test Based Heatmap.  
Expression is simply recorded as lacZ present, absence, ambiguous or no data, with no further granularity.  Clicking the Images bar opens 
all images collected.  These can be viewed as described above (steps 11‐12). 

 


